To:

YD @rivm.nl]
From:

Sent: Mon 5/18/2020 1:44:23 PM
Subject: RE: Overleg Corona labanalyses
Received: Mon 5/18/2020 1:44:24 PM

Hoi

Even snelle check gedaan. Ik de volgende aantallen per groep:

Volwassenen (>=16 jaar) kinderen <16 jaar

Symptomen +, PCR +: 82 26
Symptomen +, PCR - : 23 29
Symptomen -, PCR +: 0 3
Symptomen -, PCR - : 25 49
Groeten,

From:mm @rivm.nl>

Sent: donderdag 14 mei 2020 16:53
To: [ [0 Sl @ rivm.ni>
Subject: RE: Overleg Corona labanalyses

ak] (10)(2e)

Begin gemaakt met analyse plan en de assays die we binnen IIV hebben. Is een beetje afhankelijk van het

materiaal en sample size welke vragen we wel/niet kunnen beantwoorden. Heb je hier al meer inzicht in. Plan is om

dit hier ook nog in te verwerken

Groet

PS. Eerste pilot experimenten zien er veelbelovend uit!!

fror: R e .
Sent: woensdag 13 mei 2020 15:43
o=B(10/ce) [lTMi
Subject: RE: Overleg Corona labanalyses

FiinI nee geen vast format. A4tje is goed.

From:mm rivm.nl>

Sent: woensdag 13 mei 2020 15:30

To: [{ED) rivm.nl>

Subject: RE: Overleg Corona labanalyses

Ja ga ik mee aan de slag. Zal morgen wat sturen. Is hier een vast format voor? Anders draft ik wat op een A4-tje

Groet

From: rivm.nl>

Sent: woensdag 13 mei 2020 12:14
Subject: FW: Overleg Corona labanalyses

Hoi (e

Er moet een analyse plan komen voor de cellulaire assays voor de FFX studie. Zou jij de IIV plannen in een
documentje kunnen verwerken, zouden we dit als basis kunnen gebruiken voor overleg metig)Fs)]
Groeten,
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g 11 mei 2020 17:02

(10)(2e)
(10)(2e)
(10)(2e)

@rivm.nl>; §
@rivm.nl>;
(10)(2e) @rivm.nl>; [RIED)

(10)(2

(10)(2e) (10)(2e)
(10)(2e) (10)(2e)

(10)(2e)

Subject: RE: Overleg Corona labanalyses

Beste allemaal,

Afgelopen donderdag hebben we een eerste overleg gehad over hoe we zo optimaal mogelijk kunnen samenwerken
op gebied van Corona-onderzoek. Ik vond het een heel nuttig overleg, ondanks dat de technische voorzieningen
niet optimaal waren. Vanaf morgenmiddag staat dit overleg wekelijks een half uur gepland op de dinsdagmiddag.
Wel weer in W.007 gecombineerd met GtM, want alle grotere zalen (voor>8 personen) zijn geblokkeerd in het
reserveersysteem. Het handigst is als zoveel mogelijk mensen via GtM inloggen. Dan raakt het zaaltje niet te vol en
zijn we niet afhankelijk van 1 laptop zoals vorige keer.

Ik was niet van plan om een uitgebreide agenda of notulen bij te houden, maar misschien is het wel goed om een
paar dingen vast te leggen.
Wat we donderdag hebben besproken:

Algemeen:

-Elkaar vroeg betrekken bij onderzoeks ideeén

-Afstemmen wie wat doet, i.v.m. overlappende interesses

-Proberen samenwerking te zoeken en gezamenlijk tot sterkere voorstellen te komen met onze expertises

Huidige studies/projecten:
-FFX-studie

-Pienter Corona

-Fretten model (nu niet besproken)

Serologie:

-Meerdere assays in huis, scherp blijven: wanneer gebruik je welke assay?

-Vanuit VWS wordt gevraagd om een cross check van de Wantai assay die Sanquin gebruikt met de protein array en
de MIA. Dan kunnen data uit de verschillende studies met elkaar vergeleken worden.

Pienter samples zijn niet geschikt voor crosscheck, want vingerprik kan niet in Wantai test gebruikt worden.
Belangrijk: samples in de juiste range van positiviteit kiezen om assays met elkaar te kunnen vergelijken.

Zijn de FFX-samples hier wel geschikt voor? Dan deze samples meenemen in alle beschikbare assays (ook de
Wantai)

Alternatief: een range van Sanquin samples (die al in Wantai zijn getest) ook in array en MIA testen.

Cellulair:

-Met elkaar overleggen: welke assays willen we gebruiken om welke vraagstelling te beantwoorden? Soms kan
dezelfde assay bijdragen aan verschillende wetenschappelijke vragen.

-Optimaal gebruik makne van beperkt materiaal, handig combineren van assays op moment dat ampul ontdooid
wordt.

-Afgesproken dat
moeten/kunnen worden.

den [(BESlcen analyseplan maken voor de cellulaire assays die in FFX samples gedaan

Toekomstige projecten:
-ZonMW, SPR, additioneel budget VWS, etc

Op- of aanmerkingen zijn welkom, net als bespreekpunten voor het volgende overleg.
Tot morgen!

Groeten [N

285195



285195

(oee) B (0e)  [cHMIRIE

Sent: donderdag 7 mei 2020 21:18

(10)(2e) @Drivm.n|>; [SRIED] B 2l (10)(2e)

(10)(2e) @rivm.nl>; (3] (E] BIESM 6 ivm.nl>; (10)(2e)
(10)(2e) @rivm.nl>; BRIED]

@Drivm.nl>;
@rivm.nl>;
@rivm.nl>;

(10)(2e)
(10)(2e)

(10)(2e)
Subject: RE: Overleg Corona labanalyses
Hoi Allen

Ik weet niet of er nog notulen komen van ons eerste serologie overleg vanmiddag, maar wilde nog even inhoudelijk reageren,
met name omdatiet goed kon aanhaken, en Jil[EDRviel halverwere ook helemaal weg toen we het net over het Pienter
onderdeel hadden, kon ik haar niet meer goed te woord staan. Moet echt anders volgende keer want anders kunnen we ook geen
goed punt maken.

De populatiescreening van RIVM (Pienter) en die van Sanquin wil ik nog even toelichten, en hoe we dit dat planmatig zouden
kunnen oppakken.

Het is idd belangrijk dat prevalentie data vanuit Pienter (met MIA) zoveel mogelijk aan die van Sanquin (met Wantai) kunnen
worden gekoppeld. Ik chargeerde hier even de Wantai dat die niet per definitie leading zou moeten zijn voor dit doel, daar viel de
communicatie weg.

Dus even verder:

lk ken inmiddels de performance karakteristiek, ook uit eigen data, om te weten dat de Wantai hier het beste scoort voor het
aantonen een recente COVI19 infectie, en als hier de opdracht ligt om dat samen te brengen, so be it. Kruisvalidatie van testen heb
ik ook al eerder voorgesteld, watook nog eens bevestigde in een eerdere mail, dan moeten we daar samen tot een
afweging komen en hesluiten nemen hoe we het gaan doen.

1. Nu zijn de volumina van de Pienter vingerprikbloed sera te klein, en zeker voor jonge kinderen om door de Wantai heen
te trekken dus een direkte confirmatie van deze sera met de Wantai is niet echt een optie. Je zou kunnen onderzoeken of
een eventuele aanpassing van de volumina en/of concentratie in de Wantai tot de mogelijkheden behoort (en dat apart
valideren), echter wijstdat af om het zo niet aan te pakken.

2. Tweede optie, een goede bridging van beide assays op basis van serum panels die representatiever zijn voor Pienter. In
mijn beleving voldoen hier ‘gewone’ infecties uit de FFX studie al heel behoorlijk, en er is voldoende serum, en goed
gedocumenteerd. Als er meer is om op te kruis-valideren hoor ik dat graag.ndersteunde deze aanpak, echter
tijdens de bespreking was mij niet duidelijk of de FFX sera ook worden getest met de Wantai, wel met de protein array, maar
ik neem dat ook de wantai wordt opgepakt hier. Dat zou ik dan ook prolongeren, en dan testen wij een representatief deel
met de MIA en mergen we data bij elkaar.

3. Als derde optie zouden we een groter panel van Sanquin sera die Wantai zijn getest cross-bridgen met de MIA. We
hebben al op indicatie vaneen paar weken geleden enkele Sanquin sera meegetest, die geven mijns insziens al een
aardig inkijkje, maar dan zou je daar een voldoende representatieve steekproef van moeten nemen, rekening houdend ook
met leeftijd etc. Maar maar dan moeten we dat ook afstemmen met Sanquin. Is dat een mogelijkheid

Enfin, indien er meer suggesties zijn voor deze bridging, hoor ik dat graag.

-----Original Appointment--—-—-

proms A IRCTEE T .0
Sent: maandag 4 mei 2020 08:20
B

To: [QEE] (N [TIEE [ER. THIEr St i 10)zen

H (10)(2e)
(10)(2e) (10)(2e) H (10)(2e)
Subject: Overleg Corona labanalyses
When: donderdag 7 mei 2020 16:00-17:00 (UTC+01:00) Amsterdam, Berlin, Bern, Rome, Stockholm, Vienna.

Where: W-0.07 met TV-scherm+vc/Bilthoven (8) +gtm, voor gegevens zie onder

W (10)(2e)

Beste allemaal,

Afgelopen maanden is er binnen het CIb ontzettend hard gewerkt aan de bestrijding van het Coronavirus. Er zijn



diverse studies opgestart en er zijn allerlei ideeé&n voor vervolgonderzoek. Zowel bij IDS als bij IIV is ontzettend
veel expertise in huis, maar volgens mij zouden we elkaar nog beter kunnen aanvullen in ons werk dan we nu doen.
Om ervoor te zorgen dat we van elkaar op de hoogte zijn waar we mee bezig zijn, wat we van plan zijn, waar we
elkaar kunnen versterken en hoe we zo efficiént mogelijk gebruik kunnen maken van beschikbare materialen, zou ik
een regulier overleg willen voorstellen met betrokkenen van IDS en IIV.

In dit overleg kunnen we het hebben over: Welke wetenschappelijke vragen liggen er voor? Welke assays/modellen
hebben we al lopen? Welke materialen hebben we beschikbaar (bv uit de lopende studies)? Welke assays zouden
we nog willen/moeten opzetten? Waar kunnen we samen in optrekken?

Ik zou een wekelijks kort overleg (half uur/3 kwartier) willen voorstellen, maar misschien dat we de eerste keer iets
langer de tijd willen nemen.

Ik hoop dat jullie dit ook een goed idee vinden.

Hartelijke groeten, JEEIED)
corona labonderzoek bijeekomst olv [ElE[ES)
Thu, May 7, 2020 4:00 PM - 5:00 PM (CEST)

Please join my meeting from your computer, tablet or smartphone.
(10)(2g)

You can also dial in using your phone.
Netherlands (Toll Free): (10)(29)
Netherlands (10)(2g)

Access Code:INEEIEE)

New to GoToMeeting? Get the app now and be ready when your first meeting starts:
https://global.gotomeeting.com/install/243503069

285195



